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Resumo. Este trabalho fala sobre o comeco da bioinformdtica e o seu
relacionamento com outras areas. Cita algumas caracteristicas particulares
que mostra sua importancia para a colabora¢do do melhoramento e
desenvolvimento de novas técnicas de pesquisa em bancos de dados e
inteligéncia artificial onde sdo aplicadas técnicas padroes, mas que em sua
maioria foram criadas para atender pequena quantidade de dados o que
difere das grandes quantidades de informagdo, devendo assim ser adaptadas
para tal fun¢do. A importancia da andlise e manipulagdo dos dados antes de
serem armazenados. Comentaremos também alguns projetos brasileiros e
como funciona a integragdo de bancos de dados genomicos.

Abstract. This work is about the beggining of bioinformatics and its
relationship to other areas. Quote some particular characteristics that shows
its importance to the cooperation of the improvement and development of new
techniques in search of databases and artificial intelligence where technical
standards are applied, but most of them were created to serve small amount of
data which differs from large amounts of information and should therefore be
adapted for this function. The importance of analysis and manipulation of data
before being stored. We will comment also some Brazilian projects and how
the integration of genomic data banks.
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2. Metodologia de Pesquisa
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3. Revisao de literatura
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3.1. Bioinformatica no Brasil
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3.2. Técnicas Utilizadas na Bioinformatica
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4. Aplicacio
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